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A Bélesészettudomanyi Kutatokozpont (BTK) Régeszeti Intézetébol 2021 marciusaban kivalt Archeogeno-
mikai Intézet (https://agi.abtk.hu/hu/) 2021. november 30-an bemutatkozo konferenciat tartott a Human
Tudomanyok Kutatohazaban. A konferencia nyolc eloadasa a munkacsoport és a kutatasi modszerek bemu-
tatasa utdan sorra vette az intézet nagyobb kutatdsi programjait. Molnar Antal (a BTK foigazgato-helyet-
tese) koszontdje utan Szécsényi-Nagy Anna igazgato asszony ismertette az uj intézetet. A mintegy hiisz
munkatarssal mitkédo intézetben tobbségben vannak a fiatal kutatok és a laboratoriumi asszisztensek.
Az intézet szerkezete nem koveti a BTK-ban megszokott osztalyszerkezetet, hiszen a labor miikodtetése
és kozponti szerepe szorosan dsszekapcsolja az egyes projekteken dolgozo kutatokat. A labor szakmai és
technikai (gépészeti) vezetése mellett a miikodtetéshez elengedhetetlen fogyoeszkozok és gépek beszerzése,
a napi munkabeosztas megszervezése mind alap feladatkordket jelent az intézet vezetése szamara. Az inté-
zet altalanos szervezeési és pénziigyi feladatait Mende Baldzs igazgatohelyettes, a tudomanyos titkari fel-
adatokat pedig Szeifert Bea latja el.

Az intézet ) nevének megvalasztasakor a genomika széra cserélt genetika kifejezésben az a gondolat és
torekvés jelenik meg, hogy a munkacsoport mar teljes archaikus genomokat, azaz teljes drokitéanyagot
vizsgal. Az intézeti kutatasok kozéppontjaban elsdsorban tovabbra is emberek allnak, azonban a kutatdsok
folyamatosan bdviilnek mas régészeti kort bioldgiai maradvanyokkal, illetve 01j, genetikai megkdzelitésti
kérdésfelvetésekkel is. Ilyenek példaul az egykor €1t emberek genetikai betegségeinek, vagy a kora kdzép-
kori lovak morfologiai és genetikai jegyei Osszefliggéseinek kutatdsa. Az intézetnek az Eotvos Lorand
Kutatasi Halozat kérésére 2021 tavaszan Osszedllitott két kutatdsi stratégiai koncepcidja (a 2022-2026
kozotti idészakra) a kovetkezokben bemutatédsra keriil6 pilléreken nyugszik.

Az els6 koncepcid a Karpat-medence archaikus népességeinek genetikai kutatasat fogja 6ssze a kezde-
tekt6l napjainkig. A koncepcion beliil az elsé témateriilet a Karpat-medence dskoranak genetikai kutatasait
tartalmazza. Ezen teriileten beliil a kutatdcsoport 2015 6ta foglalkozik a rézkor és a bronzkor idészakanak
emberi kdzosségeivel, 2018-2023 kozott a Bondar Maria vezette NKFIH K-128413 program, a Wolfgang
Haak vezette ERC-PaleoRider (https://wolfganghaak.com/) és a Kiss Viktoria vezette Lendiilet Mobilitas
program (2015-2020, https://mobilitas.ri.abtk.hu/?lang=hu, Kiss T aL. 2021) résztvevdjeként. A novem-
beri minikonferencian Gerber Daniel szamolt be biorégészeti esettanulményokrdl a Dunéntal Kr.e. 4-3.
¢évezredeibdl (GERBER ET AL. 2022) és Szécsényi-Nagy Anna mutatta be a Karpat-medence Kr.e. 3-2. évez-
redi népességeinek 1j atfogd genetikai kutatésait.

A 2021-es évben az intézet munkatarsai tobb olyan nemzetkdzi tanulmanyon is dolgoztak, melyek
magukba foglaltak 6skori Karpat-medencei leleteket is. Ezek egyrészt a lovak bronzkori hdziasitdsanak
maig tartd hatasat (LiIBRADO ET AL. 2021), masrészt pedig az eurdpai késd bronzkor és kora vaskor id6szakat
elemezték (PATTERSON ET AL. 2021).

A koncepcid masodik témaja ,,A romai kor és a népvandorlaskor genetikai torténetének feltardsa” cimet
viseli. Ehhez kapcsolodoan az ERC Synergy HistoGenes program (www.histogenes.org) a Kr.u. 5-9. sza-
zadokbdl mintegy 6000 temetkezés komplex bioarcheologiai vizsgalatat tlizte ki célul, melyben a BTK
AGI kedvezményezett partnerként vesz részt 2020-2026 kozott. A HistoGenes programot Mende Balazs
mutatta be a konferencian, kiemelve az intézetre vonatkoz6 feladatokat és kihivasokat. A program keretében
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1. kép. DNS kényvtar készitése pipettazo robot segitségevel az Archeogenomikai Intézet tiszta laboratoriumaban.
Foto: Ficsor Marton

kozel 3000 Karpat-medencei minta feldolgozasaban miikodik kozre az intézet. A kutatas elsé eredményei
az avar kori elit teljes genomi vizsgalatairol a Cell (ijsagban olvashatéak (GNECCHI-RUSCONE ET AL. 2022).

A harmadik tématertilet a kzépkori Magyarorszag népességének kutatisa, mely ala tobb jelenleg zajlo
kutatas is besorolhaté. Az intézet a 2018-2023 kozott futé ,,Arpad-haz Program IV.2” (39509/2018/KFSZ)
keretén beliil kutatja a Dunantal 9—13. szédzadi populacidinak atalakuldsat, elsédlegesen a hatalmi kdzpon-
tok kornyezetében (Zalavar, Visegrad, Székesfehérvar). A késé avar kort és az Arpad-kort is magaba fog-
lal6 atalakulas idészakanak egységes szemléletli vizsgalata elengedhetetlen a magyarok honfoglalasanak,
mint demografiai eseménynek az értékeléséhez. Ennek a vizsgalati sorozatnak elsé eredményeirdl Szeifert
Bea szamolt be a konferencian.

A kozépkori székelység vizsgalata a Székelykeresztiri Miizeummal valo egyiittmiikodésben indult el
2021-ben, kutatva az eldszor Keresztur, majd Székelyudvarhely térségében €1t kozépkori falusi lakossag
kontinuitasat (Szécsényi-Nagy Anna NKFIH FK-127938 programja, mely 2018-2023 kozotti futamido-
vel bir).

A negyedik témateriilet ,,A mai Karpat-medence genetikai valtozatossaga™ cimet viseli, melynek kere-
tében az Archeogenomikai Intézet kutatja a magyarorszagi és kornyezd orszagok ma €16 kisebbségeinek,
nyelvi és néprajzi egységeinek genetikai diverzitasat és torténeti kapcsolatrendszerét. Teszi ezt egyrészt
a 2018-2023 kozott futdo NKFIH FK-127938 program keretében Udvarhelyszék, Zobor-alja és a Drava-
szOg vizsgalataval, mely kutatasokrél Borbély Noémi szdmolt be eléadasaban. Mésrészt, az NKFIH 1121-
1/2020 témateriileti kivalosagi program recens populaciogenetikai kutatasokkal a Karpat-medence popu-
lacidgenetikai atlaszanak Osszeallitasat tlizte ki célul Fothi Erzsébet vezetésével. Ehhez kapcsolodoan a
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minikonferencian Fothi Abel szamolt be apai leszarmazési vonalak genetikai vizsgalatairél a mai rétkozi, a
Vag-volgyi és a bukovinai székely népességben.

Az intézet masodik stratégiai koncepcidja ,,A korai magyar torténet archeogenomikai kutatasa”, melyen
beliil a legrégebben kezdett kutatdsok a korai magyar szallasteriiletek bioarcheoldgiai kutatasara és Magna
Hungaria népességének azonositasara koncentralnak.

Az Archeogenomikai Intézet az ,,Arpad-hdz Program IV.2.” keretein beliil, valamint a Témateriileti
Kivalosagi Program (Keleti Orékségiink PPKE Interdiszciplinaris Torténeti és Régészeti Kutatocsoport,
TKP2020-NKA-11) keretében jelenleg is végez genetikai vizsgalatokat Oroszorszagbol szdrmazd emberi
leleteken. Az elsddleges kutatési régio ez esetben a Volga és az Ural vidéke, Tiirk Attila munkacsoportjanak
(PPKE Régészettudomanyi Intézet, BTK Magyar Ostorténeti Kutatocsoport) kutatasaihoz kapcsolédva.
Ujabb mintavételek azonban Nyugat-Szibéridra és az Altdj vidékre koncentralnak, melyek révén a Volga-
Ural vidék lakossaganak keleti kapcsolatrendszerei keriilnek feltarasra.

A konferencian két el6adas is ehhez a teriilethez tartozott: Gyuris Balazs az ,,Eurazsiai kitekintésti teljes
genom vizsgalatok a népvandorlaskorbol és a korai kozépkorbol” cimii beszamoloja és Szeifert Bea ,,A
Volga-Ural vidék magyarokhoz kothetd csoportjainak és a Karpat-medence kdzépkori lakossaganak gene-
tikai vizsgalatai” cimii el6addsa. Az utdbbi eléadéas Volga-Ural vidéket érintd része mar kézirat forméjaban
olvashat6 az interneten (SzEIFERT ET AL. 2022).

A masodik témateriilet keretében az intézet a 9—10. szdzadi kelet-eurdpai sztyeppe genetikai térképének
elkészitését tiizte ki célul. Ez a kutatas szintén kapcsolodik a BTK Magyar Ostorténeti Kutatocsoportja-
nak ¢és a PPKE BTK Régészettudomanyi Intézetének a magyarsag korai torténetének régészeti emlékeit
felkutaté6 munkaihoz, kiilondsen az ukran és moldav teriileteken végzett gytijtéseihez. A kozépsé Dnyeper
menti szubbotci, besenyd és szlav tipusu leletanyaggal jellemzett temet6kbdl, valamint az Als6-Dnyeszter
menti moldav teriiletekrdl ismert magyar, szlav és beseny6 jellegii 9-11. szazadi temetdkbdl mar felgytjtott
csontmintak genetikai elemzését 2021-ben kezdte meg az intézet az ELKH tdmogatasaval.
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A harmadik tématertilet ,,A honfoglalds koranak vizsgalata a Kérpat-medencei leletek alapjan” cimet
viseli, melynek gerincét a recens populaciok vizsgalatanal mar emlitett NKFIH 1121-1/2020 program adja.
Ez arészprojekt a 10. szdzadra fokuszal, Heves és Szolnok megye honfoglalés kori temetdinek vizsgalataval.
A kutatas bioarcheoldgiai szemléletii, a szintézisben a régészet, antropoldgia €s az izotopkémia (¥’Sr/**Sr,
dBC, 8PN, 6'80 stabil izotopok és a '“C kormeghatarozas) is szerepet kap a genetikai adatok értelmezése mel-
lett. A minikonferencidn Fothi Erzsébet mutatta be az intézetbe integralt Molekuléaris Antropologiai Kutato-
csoport programjat, eléadasaban részletezve a harmadik tématertiletre esd kutatasi sulypontokat is.

A Régészeti Intézettdl 6rokolt laboratoriumi infrastrukturat 2021-ben is tovabbfejlesztve az intézet jelen-
leg a lehetd legmodernebb genomikai elemzéseket is kiszolgald laboratoriummal bir. A legujabb médszer-
tani fejlesztéseket, a teljes genom szintli vizsgalatok fajtait és a laboratoriumban zajlé munkafolyamatokat
Heltai Botond ismertette. A laboratoérium két pipettdzo robottal gazdagodott 2020-ban NKFIH ¢s ELKH
kutatés-fejlesztési infrastruktura palyazatok révén. Ezen robotok jelentésen megnovelték a laboratoriumban
zajlo teljes genom szintl vizsgalatok sebességét €s a laboratorium ateresztoképességét.

A 2021 novemberében a Nature-ben megjelent globalis kutatasetikai alapelveket lefektetd nyilatkozat-
hoz (ALPASLAN-ROODENBERG ET AL. 2021) az Archeogenomikai Intézet is csatlakozott, amely altalanos irany-
mutatast nyljt egy tisztabb és a mintaaddkkal, kutatokdzosséggel szemben is méltanyosabb archeogenetikai
kutatashoz. Eszerint a munkacsoport torekszik arra, hogy betartson minden eldirast ott, ahol dolgozik, és
ahonnan az emberi maradvanyok szarmaznak. Tovabba barmely vizsgalat megkezdése el6tt részletes tervet
készit és azt megosztja az érintett felekkel (koztiik régészekkel, antropologusokkal, muzeologusokkal és
helyi kozosségekkel), akikkel a kutatas alatt is szakmai kapcsolatban marad. A mintavételeknél torekszik az
emberi maradvanyok roncsolasdnak minimalizalasara. A publikaciot kovetden pedig hozzaférhetdvé teszi
az adatokat, lehet6vé téve ezzel a tudomanyos eredmények feliilvizsgalatat és ellendrzését. A szakma ezen
alapelvek mentén dolgozik a tovabbi részletes kutatasi és etikai elvek kidolgozasan, amely a kés6bbiekben
jo alapot jelenthet a magyarorszagi kutatasok szabalyozasara is.

A minikonferencia eléadasait online megtekintheti a BTK youtube csatornajan (https:/www.youtube.
com/channel/UC0Od_fbtAgxB76d2szR{8--g/videos).
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