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A BARBAR INVAZIOK TORTENETI-GENETIKAI
UJRAERTELMEZESE

PATRICK GEARY!

Kevés olyan vitatott és megoszto téma van az europai torténelemben, mint az okor végén zajlo barbar
népcsoportok bearamlasa a Romai Birodalom teriileteire. Milyenek voltak ezek a barbarok, akik megjelennek
a korszak irasos emlékeiben? Kiilonallo etnikai csoportokrol van szo, és megérkezésiikkel tarsadalmilag
és kulturalisan egységes kozosségek hosszas vandorlasa ért véget? Netan frissen létrejott, kiilonbozo
nepekbdl allo szovetségkent kell elképzelniink 6ket? Milyen kapcsolat dllapithato meg az irott forrasokban
szereplo népcsoportok nevei és a régészek altal elkiilonitett, kiilonbozo jellegii anyagi kulturak kozott?
Milyen mértékiiek és jelentoségiiek voltak ezek a vandorlasok? Felvaltottak a helyi népességet, egyszeriien
uralmuk ala hajtottak oket, vagy gyors titemben egybeolvadtak veliik? Egy nemzetkozi és interdiszciplinaris
kutatécsoport uj genetikai modszerek alkalmazasadval kivanja megvalaszolni mindezeket a kérdéseket.”

Tekintve az irott forrasok gyér mennyiségét, és a régészeti leletek fél-
reértelmezhetd voltat, amelyek segitségével a tudomany hagyomanyo-
san keresi a valaszt ezekre a kérdésekre, egyre inkabb jellemzd, hogy
a kutatok genetikusokkal tarsulnak. A jelenkori és a torténeti népes-
ségek genomjaiban (6rokitd informécidiban) megdrzodott leszarma-
z4s1 mintazatok feltarasa a cél annak érdekében, hogy megbecsiiljék
a fent emlitett események népességtorténeti hatasait. Szamos kutatas
célozta meg, hogy kortars népességbol gylijtott DNS mintat hasznalva
vetitse vissza idOben a népességek szerkezetét. Az olyan teriileteken
azonban, ahol a modern kort megel6zden jelentds népességaramlas-
sal, egymastol feltehetdleg elkiiloniilé vandorlasi, illetve letelepedé-
sei hullamokkal kell szamolnunk, az ilyen jellegli kutatdsok szamos
problémat vetnek fel. Egy magyar, cseh, olasz, német, osztrak, brit és
amerikai torténészekbdl, genetikusokbol és régészekbdl alléo csoport
ujszerti megkozelitési mod alapjan jarja koriil a kérdést. Elso 1€pésként
mintegy 1100, jellemzden langobardként azonositott sirbdl szarmazé
DNS mintat tanulmanyozunk majd azzal a céllal, hogy mélyebben
megértsiik az eurdpai népvandorlasok hatterét jelentd népességviszo-
nyokat. A mintak olyan egyénektdl szarmaznak, akik feltehetdleg a
Jelenkor,l Bécs ¢és Budapest ko’zott} régiobol Vz%ndorc‘)l‘fak I’tahaba az 1. kép: Collegno (Torino), langobdrd
560-as években, ahol megalapitottak a Langobard Kiralysagot, mely temetd, férfi sirja fegyverekkel és
egészen 774-es bukasaig allt fenn. tivegkehellyel (Luisella Pejrani Baricco:
Kutatasunk célkitlizése, hogy fliggetlenitse a kulturdlisan vagy 1l Piemonte tra Ostrogoti e Longobardi.
politikailag definialhatd identitds kérdését a népesség demografiai  In: I Longobardi. Dalla caduta dell'impero
értelmezésétdl. A Romai Birodalom hatar- és belteriiletei kozott %/ @Pa ‘;Zlé;mh; ;aml,ofo dé,ﬂa ";‘,’S’m
lezajlott népességvaltozasokat probaljuk megérteni anélkiil, hogy ir(g;:;(v)am aﬁren au Z)g;azdr;a;’/blﬁzo
az emberi kapcsolatok bonyolultsagat csupan egyetlen genetikai  Sikvana Editoriale Spa, Cinisello Balsamo,
szempontbol meghatarozott egységre — példaul egy haplocsoportra, 2007, 264, Fig. 6)

' Institute for Advanced Study, Princeton NJ USA
2 A szerz6 koszonetét fejezi ki Krishna Veeramah professzornak a tanulmany megirasaban nyujtott segitségéért.
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2. kép: Collegno (Torino), a langobard temetd térképe az asatas végén (2006) (after: Luisella Pejrani Baricco:
11 Piemonte tra Ostrogoti e Longobardi. In: I Longobardi. Dalla caduta dell’impero all’alba dell Italia, catalogo della mostra
(Torino 2007), ed. Brogiolo, Gian Pietro — Chavarria Arnau, Alexandra. Milano: Silvana Editoriale Spa, Cinisello Balsamo,
2007, 263, Fig. 5)

oy

rasszra, vagy népcsoportra — egyszerisitve vetitenénk fel, vagy hogy a vandorlasokrél a kozépkori szerzok
irasaiban fennmaradt adatokra hagyatkoznank. A genetikai vizsgalatokat egyuttal 6tvozni kivanjuk alapos
régészeti, embertani és torténeti kutatasokkal.

A tervek szerint szamos Csehorszagban, Ausztridban, Magyarorszagon és Olaszorszagban feltart
lel6hely vizsgalatara keriil majd sor a projekt keretein belill, s igy jelentds koltségekkel kell szamolni. Ezért
elsOként egy kisebb kisérleti kutatast folytatunk, hogy teszteljiik, helytallo-e a kitlizott cél és az alkalmazott
modszer. Ehhez két, langobardnak meghatarozott temetét valasztottunk ki: Szoéladot Magyarorszag
teriiletérdl, és Collegno-t Olaszorszagbodl.> Mindketté elénye, hogy a kozelmultban keriiltek feltarasra
koriiltekintd modszertani alapossaggal, igy minden egyes sirrol részletes leirds all rendelkezésiinkre.
Emellett mindkét leldhelyrdl sikeriilt stabil izotop adatokat nyerniink, amelyek tovabbi informacidkat
szolgaltatnak a népességek rovid tavu valtozasairdl és életmddjardl. Jelenleg leléhelyenként huisz mintabol
torténik a DNS kinyerése és a DNS szekvencia meghatarozéasa a Firenzei Egyetem Evolucids Biologiai
Tanszékének laboratoriumaban® és a Tiibingeni Régészettudomanyi Intézetben.® Emellett olyan, idében

3 Sz6ladrol lasd Freeden, Uta von — Vida, Tivadar: Ausgrabung des langobardenzeitlichen Griberfeldes von Szolad Komitat
Somogy, Ungarn. Vorbericht und Uberblick iiber langobardenzeitliche Besiedlung am Plattensee. Germania: Anzeiger der
Roémisch-Germanischen Kommission des Deutschen Archdologischen Instituts 85/2 (2007), 359-384. Collegnorol lasd Giostra,
Caterina: La necropoli di Collegno. In: I Longobardi. Dalla caduta dell’impero all’alba dell 'Italia, catalogo della mostra, ed.
Brogiolo, Gian Pietro — Chavarria Arnau, Alexandra (Milano: Silvana Editoriale Spa, Cinisello Balsamo, 2007), 268-273.

4 Dipartimento di Biologia, Universita degli Studi di Firenze

5 Institut fiir Naturwissenschaftliche Archdologie, Universitit Tiibingen
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viszonylag kozeli lelohelyekrdl is dolgozunk fel mintékat, amelyek eltérd kulturalis jellemzdékkel birnak,
ezért nem tartjak langobardnak oket.

Elsé 1épésként a mintainkbol szarmazd mitokondridlis DNS-t (mtDNS) vizsgaltuk annak ellenére, hogy
amtDNS csupan az anyai 4gon valé szarmazasrél ad informaciét. Mivel sokkal tobbet szeretnénk megtudni
a mintainkat ,,szolgéltatd” egyének eredetérdl, kovetkezd 1épésként a rekombinans autoszomalis DNS-t
elemezziik majd annak érdekében, hogy aprolékosabb és Osszetettebb betekintést nyerjiink a vizsgalt
népességek kozotti genetikai kapcsolatokba. Ot évvel kordbban még lehetetlen vallalkozasnak szamitott,
hogy hasonl6 informécidhoz jussunk torténeti embertani mintdkbol, de kdszonhetden az Gn. Uj-generacios
szekvenalas gyors fejlodésének ésszerii elvarasnak tiinik, hogy a vizsgalt mintakbol értelmezhetd nuklearis
DNS-t nyerjiink ki.

Koltségvetésiink, melyet a német Humboldt Alapitvany és a svéd Riksbankens Jubieleumfond biztosit,
nem teszi lehetéve, hogy mind a negyven minta teljes genomjanak elemzését elvégezhessiik. Ezért a genom
olyan meghatarozott részeire koncentralunk, amelyekrél més kutatdsok alapjan tudjuk, hogy varhatéan
informaciot nyujtanak majd a kiillonbozé népcsoportokrol és a koztiik 1évé kapcesolatokrol. Elséként
kb. 350 000 egyedi nukleotid valtozatot (SNPs) tarunk fel minden egyes egyén esetében. Ez lehetéve
teszi, hogy kovetkeztessiink a teljes genomra kiterjedd allélgyakorisag finom kiilonbségeire, és ezéltal
elkiilonithessiik az Europakiilonbozo teriileteirdl szarmazo egyéneket —akar egyes telepiilésekre leszlikitve —,
valamint pontosan meghatarozhassuk a rokonsagi viszonyokat az egyes temetdkon beliil, legalabb a
masodunokatestvérek szintjén.

Maisodsorban a genom feltehetdleg semleges (pl. a természetes szelekcid altal nem befolyasolt) régidiban
5000 fiiggetlen, 1kb méretii, 6sszefiiggd szekvencia sorozatbol all6 régidt célzunk meg. Ezek lehetdvé teszik
szamunkra, hogy a populdciogenetikai elméletet alkalmazhassuk a térség lehetséges népességtorténetét
leiro, alternativ modellek ellendrzésére.

Végiil olyan helyeket elemziink a génekben, amelyeknek valoszintisithetden szerepe van a fenotipikus (az
egyén teljes fizikai megjelenését vagy egyedi jegyeit meghatarozo) variacio kialakitasaban. Ezek els6sorban
olyan lokuszok (helyek) lesznek, amelyekrdl feltételezik, hogy szerepiik van bizonyos betegségekre
—pl. bubdpestisre —vald hajlam, illetve az azokkal szembeni ellenalloképesség kialakitasdban, ami varhatdan
sok kutatod és torténész érdeklddésére tarthat majd szdmot.

A kérdések kozt, amelyekre valaszt keresiink, nem szerepel a langobardok azonositdsdnak vagy a nem
langobéardoktol valo elkiilonitésének problémdja. Ahhoz, hogy ezt megkiséreljiikk, genetikailag kellene
megragadni egy olyan jelenséget, amely leginkabb kulturalis kategoriaként értelmezhetd. Szdmos kérdést

3. kép: Szolad: aranyozott bronz csat, pajzs alaku dvveretek, S-alaku aranyozott eziist fibula almandin berakassal
(© Uta von Freeden, Daniel Peters, Vida Tivadar)
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4. kép: Szolad: besimitott diszii korso és szabad kézzel formalt bikonikus edény
(© Uta von Freeden, Daniel Peters, Vida Tivadar)

tehetiink fel azonban a népesség szerkezetére, kapcsolataira €s mozgasara vonatkozoan, amelyek segithetnek
abban, hogy vildgosabban lassuk a 6. szdzadi Eurdpa népességtorténeti képét. Szeretnénk kideriteni, hogy
hogyan szervezodtek a régészek altal langobardnak vagy ,,nem langobardnak” vélt temetok. A sirok helye
a temeton belill, a sirmellékletek mennyisége €s mindsége rokonsagi kapcsolatokrol tanuskodik-e, vagy
talan az életkorral és a tarsadalmi helyzettel fiigg 0ssze, ahogy azt sok régész feltételezi? Milyen biologiai
kapcsolatban alltak egymassal a szomszédos vagy idében egymast kovetd temetdk eltemetettjei, akik a
régészek szerint eltéré kulturalis hagyomanyokat képviselnek? Vajon ezek a népcsoportok biologiailag
¢lesen elkiiloniilnek-e, vagy jelentds volt koztiik a génaramlas annak ellenére, hogy anyagi kultarajuk
kulturalis elkiiloniilést feltételez? Ha volt génaramléas ezek kozott a csoportok kozott, alatamaszthato-e
mtDNS, X - és Y- kromoszoémalis vizsgalatok segitségével, hogy ez a folyamat eltér a nemek tekintetében
— példaul a férfiak egy sziikkebb szarmazasi halozatot alkotnak, mig a nok valtozatosabb képet mutatnak
ebben a vonatkozasban? Van-e genetikai folyamatossag a panndniai és italiai temetok kozott, amelyeket a
régészek langobardnak tekintenek?

Annak érdekében, hogy valaszt kapjunk ezekre a kérdésekre, vizsgalatunk egyarant kiterjed azokra
a leszarmazasi vonalakra, mint példaul a mtDNS vagy az Y-kromoszoma, melyekkel csak egyéni
oroklodési vonalak kdvethetoek (pl. anyai és apai ag), illetve az autoszomalis DNS-re, amely szamos 6s
kapcsolatrendszerének DNS lenyomatat 6rzi. Ezeknek a vizsgalatoknak némelyike un. ,,feliigyelet nélkiili”,
vagyis az adatokat olyan mintdk utan kutatva elemezziik, amelyek esetleg segithetnek a hipotézisek
felallitasdban. Miutan sikeriilt ilyen informaciét talalni, a kovetkezd 1€pésben ,,feliigyelt” (meghatarozott
elemeket kovetd) vagy kvantitativ modell alapu adatelemzést végziink. Ennek soran szamos modellt
¢s hipotézist tesztelhetiink egymas ellenében, hogy lassuk melyik illesztheté 0ssze leginkabb a valds
adatainkkal (és igy megbecsiiljiink barmely kapcsolddd paramétert), ahogy azt a langobard és a kortars
piedmont-i lel6helyek mtDNS mintai kozotti lehetséges kontinuitas eldzetes vizsgalata soran tettiik.
Mindezek utan 6sszehasonlitjuk a leginkabb megfeleld modelleket a régészek, fizikai antropoldégusok és
torténészek altal korabban javasoltakkal, azzal a végs6é szandékkal, hogy megtalaljuk azt a modellt, illetve
modellek sorozatat, amely az ezen tudomanyagakbdl szarmazé Osszes ismeretet egyesiti.

Nem tesziink fel olyan kérdéseket a kutatas soran, hogy példaul van-e jellemz6 ,,Jlangobard” genetikai
profil, vagy akar hogy meghatarozhatok-e langobardként egyaltalan az altalunk vizsgalt temetdk. Eldére
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I

5. kép: A szoladi temet6 térképe
(© Uta von Freeden, Daniel Peters,
Vida Tivadar)

lathatoan egy 1ényegileg aszimmetrikus, kevert, valtozo és 0sszetett tarsadalom komplex képét kapjuk majd,
amely Pannoniat és Italidt egyarant jellemezte az un. népvandorlds koraban. A génaramlast — hasonloan
a kulturalis valtozasokhoz — olyan mozgasként képzelhetjiik el, amely mindkét iranyban létezett (bar
valoszintlileg eltéré mértékben), szemben egy egyszeri, €szakrol délre tartd vandorlassal. Elképzelhetonek
tartjuk, hogy olyan alcsoportokat is sikertil elkiiloniteni majd, amelyek a régészeti kultirakban nem jelennek
meg. Egy olyan vildgot kell elképzelniink, melyben a férfiak és a ndk vandorlasanak jellege és sebessége,
valamint leszarmazasi torténete akar nagymértékben eltérhetett egymastol. Reményeink szerint a genetikai
kutatas — megfelelden értelmezve a régészeti és torténeti adatokkal — szdmos 1) ismerettel gazdagit majd,
¢€s 1j iranyt szab annak, hogy miképpen vélekedhetiink az 6kor végén ¢élt, osszetett népességek jellegérol,
¢s ezzel egyiitt talan jobban megérthetjiik sajat korunk népességének komplexitasat is.
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A PROJEKT RESZTVEVOI

A projektet, melynek munkacime ,,Kora kézépkori népességmozgéasok nyomon kovetése torténeti ember-
tani DNS segitségével”, jelenleg az Alexander von Humboldt Alapitvany Anneliese Maier kutatasi dija, a
Német Oktatasi és Kutatasi Minisztérium, valamint a Swedish Riksbankens Jubieleumfond tdmogatja.

A projekt formalisan nem kotédik intézményhez, illetve résztvevoi kore sem szigoruan meghatarozott.
Stefania Vai® posztdoktori 6sztondijas kutatd az egyetlen személy, akit a projekt kozvetleniil tamogat. Az
alabbi lista tartalmazza mindazokat, akik utmutatast adnak, illetve kozremiikodnek a kiilonb6z6 szempontok
tekintetében. Balint Csanad’ kozremiikodott az eredeti terv megfogalmazasaban. John Novembre® és Robert
Wayne’ segitettek az eredeti genetikai kutatasi terv kidolgozasaban, és tovabbra is tanacsokkal latnak el a
projekt soran. A mintak begytijtését, illetve a mtDNS szekvenalasat Stefania Vai végzi a firenzei David
Caramelli'® laboratoriumaban; az el6zetes statisztikai elemzést Silvia Ghirotto!! Ferraraban készitette
Guido Barbujani'? laboratériumaban; az ij-generacios szekvenalast Cosimo Posth segédletével Stefania Vai
végzi majd Johannes Krause'* laboratériumaban;'* Francesca Conselvan's allitja Ossze a régészeti leletek
¢és lényeges publikaciok adatbazisat Walter Pohl'® iranyitasaval, aki a torténeti adatok tekintetében nyujt
segitséget; Caterina Giostra!’ és Maria Cristina Larocca'® teszi hozzaférhetévé szamunkra az olaszorszagi
régészeti anyagokat és az azokkal kapcsolatos informaciokat; hasonloképpen Koncz Istvan," Vida Tivadar®
¢s Mende Balazs*' Magyarorszagon, valamint Zuzana Loskotova?* a Cseh Koztarsasagban; Daniel Peters®
¢és Susanne Hakenbeck?® részt vesznek az izotop adatok kinyerésében, amelyeket a genetikai eredményekkel
vetiink dssze; Kurt Alt* segitette a szoladi mintavételt; Joachim Burger? ajanlotta szamunkra az (1j-generacios
szekvenalasban hasznalt folyamatos szekvencidk kivalasztasaban élen jar6 Krishna Veeramaht.?’

¢ Dipartimento di Biologia e Professore Associato di Antropologia, Univeresita degli studi di Firenze

7 Magyar Tudomanyos Akadémia, Budapest

8 Department of Human Genetics, University of Chicago

°  Department of Ecology and Human Biology, University of California, Los Angeles

10" Dipartimento di Biologia e Professore Associato di Antropologia, Univeresita degli studi di Firenze

' Dipartimento di Biologia ed Evoluzione, Universita di Ferrara

12 Dipartimento di Biologia ed Evoluzione, Univeresita degli studi di Ferrara

13 Max-Planck-Institut fiir Geschichte und Naturwissenschaften, Jena

4 AG Archéo- und Paldogenetik, Institut fiir Naturwissenschaftliche Archdologie, Universitit Tiibingen

15 Osterreichische Akadamie der Wissenschaften, Wien

16 Institut fir Mittelalterforschung, Osterreichische Akadamie der Wissenschaften, Wien

17 Facolta di lettere e filosofia Sede di Milano, Dipartimento di Storia, archeologia e storia dell’arte, Universita cattolica del
Sacro Cuore

18 Dipartimento di Storia, Universita degli Studi di Padova

19 Régészettudomanyi Intézet, E6tvos Lorand Tudomanyegyetem, Budapest

20 Régészettudomanyi Intézet, E6tvos Lorand Tudomanyegyetem, Budapest

2 Archeogenetikai Laboratorium, Régészeti Intézet, Magyar Tudomanyos Akadémia, Budapest

2 Régészeti Intézet, Cseh Tudomanyos Akadémia (Akademie véd Ceské republiky), Brno

2 Institut fiir Prahistorische Archiologie, Freie Universitét Berlin

24 McDonald Institute for Archaeological Research, Cambridge University

2 Arbeitsgruppe Palacogenetik, Institut fiir Anthropologie, Johannes Gutenberg Universitit Mainz

2 Arbeitsgruppe Palacogenetik, Institut fiir Anthropologie, Johannes Gutenberg Universitit Mainz

27 Department of Ecology and Evolution, Stony Brook University
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